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AMEA Genetik Ehtiyatlar institutu (GEi) Elmin inkisafi Fondunun sksar grant misabigalarinds aktiv
istirak etmakla yanasi, layihalarin elmi ekspertizasinin kegirilmasinda va muvafiq raylarin hazirlanmasinda
faal istirak edir. 2010-2016-ci illards miixtalif tagkilatlarin alimlari ils birgs GEi 11 grant layihasinda istirak
etmis, an yeni avadanliglarla tachiz edilmis miasir laboratoriyalar qurulmus va ¢oxsayli yiksak ixtisasli ganc
kadrlar hazirlanmisdir. institutun direktoru, AMEA-nin miixbir (izvii Zeynal Skparov institut smakdaslarinin
grant musabigalarinda istirakini tamin etmakla yanasi, 1 pilot layihasinin rahbari, 1 kompleks elmi-tadgigat
programlari tizra asas grant layihasinin iss ham-rahbari olmusdur.

Z.9kparovun rahbarliyi ila hayata kegirilan “Azarbaycanin torpaq va bitki genetik muxtalifliyinin
samarali istifadasi istigamatinda fundamental tadqgigatlarin maddi-texniki bazasinin gliclandirilmasi” (2012-
ci il iicin 9SAS QRANT miisabigasi EiF-2012-2(6)) adli pilot layihasi ¢arcivasinda regionda, ilk dafs olaraq
Azarbaycanda Yeni Nasil Sekvenserlari (YNS) ila tachiz edilmis “Genomika” laboratoriyasi va Mobil Agrar
Tadqiqatlar laboratoriyasi yaradilmisdir. Genetik Ehtiyatlar institutunda qurasdirilan YNS-loar Amerika
Birlosmis Statlarinin Life Technology sirkstinin istehsali olan ion Torrent (ion PGM va ion proton)
sekvenserlaridir. fon PGM kicik genomlarin, hadaf gen panellarinin, amplikon va mikroorganizmlarin
genomunun oxunmasi Ugln oldugca mikammal texnologiya hesab olunub, nisbatan sada is protokollari
asasinda daha siiratli sekvenslomani hayata kegirmaya imkan verir. ion Proton sekvenatoru isa
transkriptom, ekzom va nisbatan bdyilik genomlarin oxunmasi lGglin daha miinasib olub (Pl chip), comi 4
saat arzinda 10 GB hacminda informasiya vermak imkanina malikdir. Hazirda bu sekvenserlar ABS (Harvard
Universiteti, Stanford Universiteti, Vasinkton Dovlat Universiteti, Kanzas Dovlat Universiteti, Simali Dakota
D&vlat Universiteti, Arizona Universiteti, lova Dévlat Universiteti, Migigan Dévlat Universiteti, Vayne Dévlat
Universiteti, Pennsilvaniya Universiteti, Barry Universiteti va s.), Yaponiya (Tokio Tibb Universiteti, Kyota
Universiteti, Yamanashi Markazi Klinikasi va s.), Boylik Britaniya (Oksford Universiteti, Bristol Universiteti,
York Universiteti,Vestminster Universiteti, John inns Markazi, Genom Markazi va s.) Belcika (Gent
Universiteti), italiya (Sapienze Universiteti, Bologna Universiteti, Breskia Universiteti va s.), Fransa (INRA)
va Turkiyanin muixtalif tadgigat markazlarinda ham insan, ham da bitki va heyvan névlari tGzarinds genom
tadgiqgatlarinin aparilmasi magsadils istifada olunmaqdadir.

Azarbaycanda aparilan genom tadgigatlarini dastaklamak, hamginin, YNS-larin is prinsipini
oyranmak va genetik ehtiyatlarin saciyyslandirilmasi sahasinda istifade olunan sekvens (Usullarini
Azarbaycana gatirmak magsadila, Zeynal 9kparovun rahbarliyi ila bir sira ardicil va sistematik tadbirlar
hayata kecirilmisdir. iki nafar ganc tadqgigatci (b.i.f.d. M.Abbasov, b.i.f.d. S.Sarifova, 01-21 dekabr, 2014)
ABS-In Kanzas Dovlat Universitetina ezam olunmus, yiksak keyfiyyatli DNT-nin ekstraksiyasi, muxtalif
Olclli kitabxanalarin hazirlanmasi va oxunmasi, elaca da naticalarin bioinformatik (UNEAK) analizi Gzra
metodlari tam manimsamis va Azarbaycan dilinda talimat hazirlanmisdir. ilk dafs olaraq, GBS vasitasils,
Azarbaycan mansali 96 bark ve 96 yumsaq bugda niimunasinin genetik mixtalifliyi tadqiq edilmis va
mivafiq olaraqg, 1059 va 858 tak nukleotid polimorfizmi identifikasiya edilmisdir. Layiha ¢argivasinda digar
bir gonc alim isa (b.G.f.d. S.Salayeva) 1 ay middatinda (04 fevral-04 Mart, 2016) Fransanin Agrar
Tadqigatlar Markazinda Bioinformatik analiz Gsullarini dyranmisdir.

Son illarda Elmin inkisafi Fondunun dastayi ils alinmis cihazlardan istifads etmakls GEi-ds genetik
ehtiyatlarin genom va transkriptom saviyyasinds Oyranilmasi sahasinda faaliyystlor daha da
tokmillasdirilmis ve molekulyar marker texnologiyasindan istifade etmakls, 900-dan artiq bitki
nimunasinin genetik mixtalifliyi dyranilmisdir. Yeni Nasil Sekvenserlari (ion PGM) vasitasila bitkilarin



genetik miuxtalifliyinin 6yranilmasinda istifade olunan sekvens asasinda genotiplasdirma metodu (zra
hazirlanmis talimat takmillasdirilmis va coxpraymerli paralel sekvenslama (amplikon sekvenslema) metodu
dyranilarak, protokol hazirlanmisdir. ilk dafs olarag, bugda genomunu ahata edan 830 (60 gen spesifik)
SNP praymeri dizayn edilmis, 170 diploid, 178 bark bugda va 172 yumsaq bugda nimunasinin genetik
muxtalifliyi amplikon sekvensloma metodu ila tadqiq edilmisdir. A genomu uzra 160, B genomu Uzra isa
180 polimorf marker secilmisdir. Milli genbankda saxlanilan 178 yumsaqg bugda niimunasi 11 gen spesifik
KASP markerina gora skrining edilmis, 16 nimunada Lr34 geni, 31 nimundada GluD1 geni, 1 nimunada 3
B xromosomunda yerlagan FHB geni, 48 nimunada 5 A xromosomunda yerlasan FHB geni askar edilmisdir.
ilk dafs olaraq, Azarbaycan mansali 86 yabani (Hordeum spontaneum L.) va 85 madani arpa (Hordeum
vulgare L.) nimunasinin genetik mixtalifliyi biitiin genomu shata edan 364 SNP praymerlik panel vasitasila
analiz edilmis va 780 SNP miiayyan edilmisdir. Bundan alava, madani arpa nliimunalari tGzarinda asossiativ
xaritaloma aparilmis va mahsuldarlig elementlari ilo alagali yiksak statistik shamiyyatli 6 SNP markeri
identifikasiya edilmisdir. ilk dafs olaraq, Azarbaycan mansali yabani arpa niimunalarinda gévda pasi
xastaliyina davamliigda miihiim shamiyyat kasb edan Rpg5 and HvRgal genlari askar edilmisdir.

Fransa, Almaniya, Cin, Tirkiys, Ozbakistan ve Qazaxistan alimlari il birga arik genotiplari tizarinda
aparilan tadqigatlarla kolleksiyada ¢ox zangin genetik muxtaliflik va sarka xastaliyina davamliig genina
malik donor genotiplar askarlanmis, arik bitkisinda madanilasdirilma prosesinin an azi iki dafa, muixtalif
zaman va makanlarda, lakin UGmumi bir acdaddan bas vermasi muiayyanlasdiriimisdir. Tadgiqat isinin
naticasi “Molekulyar ekologiya” jurnalinda (imakt faktor- 5.949) darc edilmisdir.

ilk dofa olarag, Azarbaycanda yayilmis nar populyasiyalarinin yiiksak genetik miixtalifliys malik
olmasi siibut edilmis, Avstraliya, ICARDA, Rusiya va ABS alimlari ila birlikda “Azarbaycan giildysasi” nar
sortundan yuksak keyfiyyatli nlive DNT-si ekstraksiya edilmis, 350, 500 va 1500 nukleotid ciitl uzunlugunda
kitabxanalar hazirlanaraq, sekvens edilmisdir. Sekvens malumatlari asasinda nukleotid ardicilliginin
dizlanmasi hayata kegirilmis va genomun annotasiyasina baslanilmisdir. Transkriptom analizi (RNT
sekvensi) isa tam yekunlagmisdir. RNT-seq malumatlarinin ilkin bioinformatik analizi asasinda, imumilikds,
660.695.014 vyiksak keyfiyyatli oxunma dizlanma (assembly) Ugclin istifade olunmusdur. Analizler
naticasinda, hamcinin, alinmis transkriptlarin kodlasdirdigi zilallar miayyan edilmisdir. Hazirda
transkriptom U(zra annotasiya isi davam etdiriimakla yanasi, nar genomu va transkriptomunun digar
bitkilarla mlqayisali analizi da hayata kegirilir.

Layiha ¢argivasinda qurulmus mobil agrar tadqgiqatlar laboratoriyasinda iss AMEA Agrokimya va
Torpagstinasliq institutunun alimlari ila birgs tadgigatlar aparilmagdadir. Mobil laboratoya vasitasils saha
saraitinda torpagin kompleks analizi aparilir va bitkilarda xlorofilin migdari tayin edilir.
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