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qalibi olmus layiha iizros

HESABATI

Bizim osas mogsadimiz bdyiik bir elmi projektin kigik bir hissasini toyin edilmis vaxt plani
daxilinds (01-30 Noyabr 2017), Almaniyada nazards tutulmus elmi-todgigat markazinds (SMNG
Senckenbeg Museum fiir Naturkunde Giirlitz) hoyata kegirmak idi.

Elmi mogsod todgiqat zamani bu qrup canlilarin determinasiyasi (biitiin postembrional
moarhalalor lizra-siirfa, nimfa, erkok vo disi), agar alamatlor kombinasiyasinin nov identifikasiyasi
zamant nozors alimmasi prinsiplori, onlarin davranig, ¢oxalma, qidalanma biologiyasi,
ekologiyasi ilo bagli teoretik biliklor, preparatlasdirma, fikso edilma, konservlosdirma metodlari,
elektron vo isiq mikroskopunda todqiqi, Berlese vo High-Gradient-Extraktor (MacFadyen
Extraktor) vasitasilo torpaq niimunalorindon torpaq artropodlarinin segilmasi, onlarin genetik
analiz liclin hazirlanmasi vo genetik analiz naticasinin (gen sekvinasiyasi) MEGA 7 (BLAST)
programlari ilo novlorin genetik gohumluqg doracasini gostoron yekun filogenetik-inteqrativ
taksonomiyasinin (nasil agacinin) alds edilmasi idi.

Elmi natico Cohort Gamasina-nin (fargli fosilolordon goétiiriilon representativ niimayandalor
gotiiriillmoklo) ndvlorarasi qohumluq doracasini gostormoak prinsipine uygun filogenetik sistemdo
morfoloji vo molekulyar slamatlori birlogdirmok oldu. Bu moagsadls biz todqgiq edilon taxada sirf
morfoloji olamat komplekslarini nozora alan vo bir nego miialliflor torafindon tortib edilon
klassifikasiyan1 (Bregetova 1977, Karg 2006, Krantz & Walter 2009 und Beaulieu et al. 2011)
asas tutarag onun molekulyar analizlorlo kombins etdik. Isin mahiyyati olaraq bizim gozlontimiz
movcud olan tosnifatla genetik analizin na daracads bir-biri ilo uzlagmasi va bir birini optimal
olaraq diizglin tamamlamasi idi.

Biitiin bu naticonin alinmasi {igiin 29 cins (bunlardan 23 cins Subcohort Dermanyssinae; 6 cins
iISo Subcohort Parasitinae aiddir), 37 ndoviin (27 név Subcohort Dermanyssiae; 10 név iso
Subcohort Parasitinae) genetik nukleodit ardicilligi gotiiriilmiis, novlerarast filogenetik
gohumluq slagslorinin daha dolgun elmi natics almaq iiciin GenBank-dan slavs olaraq 12 noviin
(bunlardan 2 noévii todgiq edilon 37 noviin aid edildiyi takson ilo tamamilo ayri Subcohort-da
birlosir) sekvinasiyasi (FASTA) da proqrama daxil edilmisdir.

Analizin naticasi tadgigat miiddatinin sonuncu haftasi bir nego cohddon sonra alds edilib. Natico
dogigliklo Krantz & Walter 2009 sistematikasini molekulyar soviyyado tosdigqlomis oldu
(digarlarini yox).

Oldo edilan yeni fiologenetik nosil agact gamaz gonalorinin filogenetik taksonomiyanin alinmasi
tizra aparilan ilk genetik islordoan biridir. Ciinki bu qrup haqqinda informasiya GenBank malumat



bazasinda da praktik olaraq yox daracasindadir. Odur Ki, alds etdiyimiz notico todqiqat aparilan
miiossisa (SMNG) torafindan 4 il miiddatinds icrasi nazards tutulan bdyiik elmi proyekt- GBOL
(German Barcode of Life) torkibinda golocokds GenBank moalumat bazasina daxil edilmasi
nozords tutulmusdur.

Ogor nazoars alsaq ki, Gamasina grupunun bu vaxta gadar vahid tasnifati yox idi, bels halda olds
etdiyimiz naticoni vahid vo diizgiin bir tosnifatin hansi oldugunu gobul etmoys asas vermosi
baximindan shomiyyatli oldugunu géstarmok miimkiindiir.

Filogenetik nosil agacinda 2 cins Lysigamasus vo Paragamasus hor edilon cohdds (dagigliya
amin olmaq moaqgsadi ilo programa bir ne¢o dofo ~ 10-na yaxin verilonlor daxil edilmisdir vo har
dofa avvalki ilo uzlasdirilmisdir. Verilonlorin programa daxil edilmasi vo yekun strukturun olds
edilmasi tigiin 2 saat yaxin vaxt sorf edilir. ©gor novlarin say1 daha ¢oxdursa, har bir néviin gen
sekvinasiyasinin proqrama daxil edilono godar islonilmasi va program torafindan son naticonin
verilmasi daha {igiin zaman toalob edir.) eyni natico vermis, yani onlar1 birlogdiran genetik
gohumluq slagssi daha kaskin olmusdur. Buna galdiyimiz noticoys gora 2 amil sabab ola bilardi:
1. Ya bu cinslari ayiran nukleodit ardicilligi forgi o godor ciizidir ki, onlar1 hatta bir cins altinda
birlosdirmok daha diizgiin olardi noyinki ayri; ya da 2. Bu sekvinasiyanin geyri-dogigliyini
gostara bilardi hansi ki, belo hallar uzunmuddatli, davamli todgigatlar tolob edir vo bunu hoyata
kegirmoak 4 hofta zaman daxilinds faktiki olaraq miimkiin deyil.

Lakin, 1 ay miiddstinds aparilan bu todgigat galocokds daha genis aspektda-qruplararasi yani
daha yuxari ranqlarda -taxsonlararasi alageni qurmagq {igiin ilkin zomin yaradir.

Todqgiqat, miasir tokamiil biologiyasi vo molekulyar biologiya (filogenetika) sahasinds genis
totbig edilon gen sekvinasiyasi (genetik nukleodit ardicilligi)- m DNT (vo ya COX 1) vo ya r
RNT (28s); biitiin canli sistemin genetik informasiya bazasi olan GenBank vo MEGA 7 Proqrami
(xlisusi olaraq genetik qohumluga istinad edon filogenetik nosil agacinin alinmasi {igiin
yaradilmigdir) BLAST metodlarin tatbiqi ilo aparilmigdir.

Otrafli molumat yekun grafikin tosviri ilo birgo qisamiiddstli todqiqat {izro alman dilinds
yazilmis xiilasodo do verilib).



